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そこで FPGA ソリューション

https://www.illumina.com/products/by-type/informati cs-products/dragen-bio-it-platform.html

FPGA  - Field Programmable Gate Array

ハードウェアアクセラレーションのテクノロジーの中でも
高度で先進的なFPGAによる高速化，をゲノミクスの世界で既に実現．
導入先からも厚い信頼を得ている．
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01 高速性

ヒト全ゲノムを25分で解析，業界最速レベルのスピード

02 精確性

SNPとINDELを高い感度，特異度で検出

03 経済性とフレキシビリティ

状況に応じてオンサイトサーバとクラウドを選択，

併用できる柔軟性

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic p rocedures.

無敵の速さ．大量でも速い．

DragenはハードウェアによるNGS二次解析の
高速化を実現した製品です．
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ゲノミクス イングランド
（ Genomics England , 英 ）

Population Sequencing

背景
• Conducting the 100,000 Genomes Project
• Sequencing genomes from NHS subjects, 

with a focus on rare disease and common 
cancers

課題
• Re-process 5,000 WGS from individuals 

with rare disease using latest reference 
genome (GRCh38)

ソリューション
Process (align and call variants) samples with 
latest reference using:
• DRAGEN Germline Pipeline
• DRAGEN Joint Genotyping Pipeline

“Genomics England has found working with Illumina and formerly Edico, in the development and implementation of DRAGEN for our 
realignment and variant calling programme, very collaborative and constructive. DRAGEN is the first platform to utilise FPGA cards 

to optimise alignment, which has accelerated our project significantly, leading to more benefits... Genomics England is finalising work 
to reprocess all 100,000 genomes using DRAGEN and rolling it out prospectively for our production pipeline.”

-Dr. Liz Edwards, Head of Bioinformatics Partnerships

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic p rocedures.

https://www.genomicsengland.co.uk/
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ハドソンアルファ・バイオテクノロジー研究所
（ Hudson Alpha Institute for Biotechnology ，米）

High-volume genomics services laboratory

背景
• Large genomic services lab in Alabama, providing 

sequencing services to research, academic, and 
commercial customers globally

• Scaling up sequencing operations

課題
• With HiSeq™ X Ten, HAIB’s output tripled, 

creating a need to analyze the data rapidly to 
avoid bottlenecks

ソリューション
DRAGEN on-premise enabled HAIB to phase out 
local analysis servers and speed up sample analysis 
to increase sample throughput and eliminate 
bioinformatics bottlenecks

使用パイプライン
• DRAGEN Germline Pipeline
• DRAGEN Joint Genotyping Pipeline
• DRAGEN CNV Pipeline
• DRAGEN Somatic Pipeline
• DRAGEN RNA Pipeline
• DRAGEN VLRD Pipeline

~20,800サンプル/年/台

DRAGEN 1台で年間あたりに解析可能なサ
ンプル数（x30, WGS）

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic p rocedures.
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どの工程を置き換えるもの？

Tertiary AnalysisImages Intensities Base Calls Reads Alignments Variants

50% smaller sata footprint

30-40X resuction in analysis time

High accuracy

BaseSpace
Variant Interpreter

Interpret variants, annotate 
for pathological significance, 

and create reports

BaseSpace
Correlation Engine &

Cohort Analyzer

Data driven biological 
context

BaseSpace
Sequence Hub

Cloud

Pipeline management, security, single sign-on, scalable hosted infrastructure

per genome

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic procedures.

BaseSpaceアプリ

ローカルソリューション
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陸の竜？空の竜？
両方あります． オンサイトローカルサーバとクラウドソリューション

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic p rocedures.

ストレージサーバ
(お客様ご用意)

DRAGEN Server 

DRAGEN
Storage + Analysis

G
C

A
T

C
T

A
C

T
A

C
G

T
G

G
T

G
C

A
T

C

オンプレミス

ベーススペース

Local 
Network

In
te

rn
et

 



9

DRAGEN™ の二次解析パイプライン *2019/6現在

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic p rocedures.

DRAGEN Hardware Acceleration
Field Programable Gate Array (FPGA)

ソフトウェアパイプラインの種類

Germline Somatic CNV RNA Joint Genotyping Map + Align 
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DRAGEN 日本語フライヤー (定価入り）

http://bit.ly/draFlyer

(裏面)



11

19.5 時間での最速遺伝子診断
gltra-Rapid Whole Genome Diagnosis for Critically Ill Newborns in 19.5 Hours

サンプルプレップ

19.5 時間

シーケンシング（NovaSeq6000）

二次解析工程

三次解析

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic procedures.

Guinness World Records® designation for Fastest Genetic Diagnosis for Genomic Medicine
米国 Rady Children’s Institute がギネスで最速認定を更新

緊急性に応えます．

15 時間� 25 分に！
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Children’s Hospital of Philadelphia の例
大量データでも一括で． 大量再解析などに有効！

最速で 1,000全ゲノムシーケンス解析を完了

2時間25分1000WHG

For Research Use Only.  Not for use in diagnostic procedures.

Guinness World Records® designation for Fastest Analysis of 1,000 Genomes 
Children’s Hospital of Philadelphia (CHOP)が最速1000ゲノム解析でギネス認定
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製品データシートおよびアプリケーションノート

仕組みや精度について概説の資料

http://bit.ly/draAppNote201906 http://bit.ly/draDataSheet2019



14

BaseSpace ブログ記事
http://bit.ly/draBSblog
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A New Era of Informatics with Illumina 

ご覧いただきまして、誠にありがとうございました．
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Questions? ご興味いただけましたら

担当営業もしくは以下へお声がけください．
contactJPN@illumina.com

既にご利用頂いているお客様のサポートお問合わせは
テクニカルサポート(techsupport@illumina.com) を引き続きご利用ください．

https://jp.illumina.com/company/contact-us.html


