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Panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq™

for lllumina

Panel de ARN para el estudio de 395 genes implicados en interacciones entre los tumores y

el sistema inmunitario.

Puntos destacados
e Contenido genético significativo

Centre los estudios en 395 genes que portan biomarcadores de
cancerindicativos de respuesta de inmunoterapia.

¢ Flujo de trabajo rapido y optimizado

Preparacion de bibliotecas listas para la secuenciacion en un
Unico dia a partir de tan solo 1 ng de ARN de alta calidad o 10 ng
de ARN extraido de tejido FFPE.

e Datos precisos

Detecte la expresion de genes implicados en interacciones de
respuesta entre los tumoresy el sistema inmunitario.

Introduccidén

Entenderla expresion de biomarcadores de cancer puede resultar
Util para la prediccion del éxito de algunos tratamientos de
inmunoterapia.' Para ayudaren esta tarea, llumina ofrece a los
investigadores el panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq for
llumina, un ensayo de resecuenciacion selectiva para la
cuantificacion de la expresion de biomarcadores de canceren
395 genesimplicados en interacciones entre los tumoresy el
sistema inmunitario (Tabla 1).

El panel de respuesta inmunitaria forma parte de un flujo de trabajo
integrado que incluye la preparacion de bibliotecas basada en
PCR AmpliSeq for llumina, los procesos quimicos de
secuenciacion por sintesis (SBS) de llumina, asicomo la
tecnologia de secuenciacion de préoxima generacion (NGS) y los
analisis automatizados. A partir de tan solo 10 ng de ARN de
entrada, el panel permite a los investigadores detectar
biomarcadores asociados a diferentes subconjuntos de
leucocitos, a la presentacion del antigeno, a las vias de
sefalizacion de punto de controly a la evolucién del tumor. La
poca cantidad necesaria de entrada posibilita su uso con distintas
calidades de muestras, como las de tejidos fijados en formol y
embebidos en parafina (FFPE). Como parte de la solucion de
resecuenciacion selectiva AmpliSeq for lllumina, el panel de
respuesta inmunitaria permite una evaluacion rapida y precisa de
la expresion genética para estudios de investigacion clinica 'y
traslacionales.

Para uso exclusivo en investigacion. Prohibido su uso en procedimientos de diagnéstico.

Contenido genético significativo

El contenido del panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq for
llumina se ha seleccionado en funcion de la informacion de varias
fuentes, como los articulos revisados por expertos que sefialan
marcadores potencialmente predictivos de respuesta a farmacos;
los expertos del centro oncoldgico nacional de Japon (Japan
National Cancer Center); las empresas farmacéuticas, las bases
de datos publicas, como la base datos de anotacion, visualizacion
y deteccion integrada (Database for Annotation, Visualization,

and Integrated Discovery, DAVID), y el registro de ensayos clinicos
(clinicaltrials.gov). El panel resultante tiene como objetivo 395
genes expresados en el microentorno tumoral (Tabla 2). Gracias a
este panel listo para usar, los investigadores ahorran tiempo 'y
esfuerzo en la identificacion de objetivos, el disefio de amplicones
y la optimizacién del rendimiento.

Tabla 1: Resumen del panel de respuesta inmunitaria
AmpliSeq for lllumina

Parametro Especificacion
N.°de genes 395
Genes asociados a la respuesta
Objetivos inmunitaria en varios genes
funcionales

Tamano de objetivo acumulativo 42 kb

Niveles de expresion genética,
incluidos genes sin expresion y con
expresion baja

Tipos de analisis

Tamano del amplicén 106 pb de media

N.° de amplicones 398

Cantidad necesaria de ARN de 1-100 ng (valor recomendado de
entrada 10ng)

N.° de grupos por panel 1

Tipos de muestras compatibles Tejido FFPE

Duracion total del ensayo® 6 horas

Tiempo de participacion activa <1,5horas

Tiempo de conversion de ARN a

2,5dias
datos o

a. El tiempo refleja unicamente la preparacion de bibliotecas, sin incluir
su cuantificacion, normalizacion o agrupacion.
Datos en el archivo de lllumina, Inc. (2017)

Consulte en la lista exhaustiva de los genes del panel de
respuesta inmunitaria AmpliSeq for lllumina
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Flujo de trabajo sencillo y optimizado

El panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq for lllumina forma parte
de una solucion de ARN a resultados que ofrece un contenido
optimizado, una preparacion sencilla de bibliotecas, sistemas de
secuenciacion con solo pulsar un botdn y anélisis simplificados de
los datos.

LLa preparacion de bibliotecas comienza con la conversion de ARN
totalen ADNc, seguida de un sencillo protocolo basado en PCR
que puede completarse en tan solo seis horas, con un tiempo de
participacion activa de <1,5 horas. Las bibliotecas resultantes
pueden normalizarse, agruparse y, posteriormente, cargarse en
una celda de flujo para su secuenciacion. Esta ultima se efectiua
usando los procesos quimicos probados de secuenciacién por
sintesis (SBS) en cualquier sistema de secuenciacion llumina
compatible (Tabla 3).

Los datos resultantes pueden analizarse de forma local con

Local Run Manager o transmitirse con facilidad a BaseSpace™
Sequence Hub. Local Run Managery BaseSpace Sequence Hub
pueden acceder al flujo de trabajo de andlisis de amplicones de
ARN para el andlisis. El flujo de trabajo de andlisis de amplicones
de ARN alinea las lecturas con las regiones especificadas en el
archivo de manifiesto, cuantifica la expresion relativa de los genes
y lasisoformas entre varias muestras, y compara la abundancia
entre muestras. El resultado proporciona la identificacion de la
expresion de la transcripcion y los resultados de expresion
diferencial.

Tabla 2: Lista de genes para el panel de respuesta
inmunitaria AmpliSeq for lllumina

Regulacién linfocitaria Marcadores linfocitarios

Presentacion de antigeno Marcador de linfocito B

Procesamiento del antigeno Célula dendritica

Respuesta inmunitaria innata Célula dendritica, macréfago

Inhibicion leucocitaria Linfocitos T colaboradores

Migracién leucocitaria Macrdfago

Activacion linfocitaria Marcador mieloide

Desarrollo linfocitario Neutrdfilo

Infiltracion linfocitaria Activacion de célula NK

Senalizacion de receptor de

linfocito B Marcador de célula NK

Senfalizacién de receptor de

) ) Diferenciacion de linfocito T
linfocito T

Via de sefalizacion de punto

Regulacion de linfocito T
de control

Via de sefalizacién de punto de

Coexpresion de RLT
control

Sefalizacién de citocina Sefalizacion de PD-1

Senfalizacién de quimiocina Diana de medicamentos

Senfalizacion de citocina Caracterizacién tumoral

Senfalizacion de interferén Adhesion, migracion

Senalizacion de interferén de tipo | Apoptosis

Senalizacion de interferon de tipo Il Proliferacion

Constitutivo Antigeno tumoral

Constitutivo Marcador tumoral

Para uso exclusivo en investigacion. Prohibido su uso en procedimientos de diagnéstico.

Mas informacion sobre los sistemas de secuenciacion
lllumina

Méas informacion sobre las solucionesinformaticas
AmpliSeq for lllumina

Tabla 3: Sistemas de secuenciacion de lllumina que se
recomienda utilizar con el panel de respuesta inmunitaria
AmpliSeq for lllumina

N.° de muestras

Duracién del

Instrumento (eI i

. experimento

experimento

MiniSeq’™ System (rendimiento 8 17 horas
medio)
MiniSeq System (rendimiento o4 24 horas
elevado)
Ml,Selq System (procesos 16 24 horas
quimicos v2)
M|§Se.q System (procesos 24 32 horas
quimicos v3)
NextSeq System (rendimiento %6 26 horas

medio)

Datos precisos

El panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq for llumina permite el
estudio de genesimplicados en el sistema de respuesta
inmunitaria y en el microentorno tumoral. Para demostrar la
precision del ensayo, se analizo por duplicado ARN aislado de
tejido pulmonar con el panel de respuesta inmunitaria y NextSeq"
System. Los resultados muestran una elevada concordancia
(R?=0,98) entre las dos muestras (Figura 1).
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Figura 1: Alta concordancia entre los duplicados: Las bibliotecas se
prepararon empleando ARN aislado de tejido pulmonar y el panel de
respuesta inmunitaria AmpliSeq for lllumina, y se secuenciaron en NextSeq
System. Un diagrama de reproducibilidad pone de manifiesto la elevada
correlacion existente entre dos duplicados de la misma muestra de ARN.
R? equivale a una medicion estadistica de la correlacion de datos.
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Datos para realizar pedidos

Puede solicitar en linea los productos AmpliSeq for lllumina en la
pagina www.illumina.com.

o

Producto N', de

catalogo
Panel de lrespuesta inmunitaria AmpliSeq for lllumina 20019169
(24 reacciones)
AmpliSeq for lllumina Library PLUS (24 reacciones) 20019101
AmpliSeq for lllumina Library PLUS (96 reacciones) 20019102
AmpliSeq for lllumina Library PLUS (384 reacciones) 20019103
Juego A de indices AmpliSeq for lllumina CD (96 indices, 20019105
96 muestras)
Sintesis dle ADNc con AmpliSeq for lllumina 20022654
(96 reacciones)
Panel de ID de muestra AmpliSeq for lllumina 20019162
ADN de FFPE directo AmpliSeq for lllumina 20023378
Ecualizador de bibliotecas AmpliSeq for lllumina 20019171

Informacion adicional

Mas informacion sobre el panel de respuesta inmunitaria AmpliSeq
forlllumina

Mas informacion sobre la solucion de secuenciacion selectiva
AmpliSeq for lllumina
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illumina

770-2017-030-FESP| 3


https://www.illumina.com/products/by-type/sequencing-kits/library-prep-kits/ampliseq-immune-response-panel.html
https://www.illumina.com/products/by-type/sequencing-kits/library-prep-kits/ampliseq-immune-response-panel.html
https://www.illumina.com/products/by-type/sequencing-kits/library-prep-kits/ampliseq-immune-response-panel.html
https://science-docs.illumina.com/documents/LibraryPrep/ampliseq-technology-overview-data-sheet-770-2017-022/Content/Source/Library-Prep/AmpliSeq/ampliseq-technology-overview/ampliseq-technology-overview.html
https://science-docs.illumina.com/documents/LibraryPrep/ampliseq-technology-overview-data-sheet-770-2017-022/Content/Source/Library-Prep/AmpliSeq/ampliseq-technology-overview/ampliseq-technology-overview.html
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/27895917
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/27895917
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/27895917
https://www.illumina.com/company/legal.html

	Puntos destacados
	Introducción
	Contenido genético significativo
	Flujo de trabajo sencillo y optimizado
	Datos precisos
	Datos para realizar pedidos
	Información adicional
	Referencias

	Bookmarks
	Relevant
	Specs
	Workflow
	Genes
	TableSystems
	Data
	Fig-Reps
	Masucci


